SNPXplex

Lot : 37.E-03

ADN de validation : Coriell 2-6-7-11-14-17

Blanc X Absence de contamination [ Présence de contamination
X sans aucune ambigiiité
Profils
L] profils ambigus
* SNP2-T visible sur HMZ C X acceptable L] non acceptable
* SNP2-C visible sur HMZ T X acceptable U non acceptable
Amplifications * SNP3-C visible sur HMZ T X acceptable O non acceptable

non-spécifiques

¢ SNP3-T visible sur HMZ C

* SNP14-G visible sur HMZ A

¢ SNP15-A visible sur HMZ G

X acceptable

X acceptable
X acceptable

] non acceptable

L] non acceptable

] non acceptable

Analyse co

mparative avec lot : 37.E-02

Commentaire(s) : HTZ SNP6 légerement déséquilibré

Augmentations d'intensité

Baisses d'intensité

Conclusion

« SNP6-A

« SNP6-G

X satisfaisant
O non satisfaisant

Analyse comparative avec lot : 30.D-03

Commentaire(s) : Nette amélioration des HTZ SNP6 SNP7 SNP15

Amélioration HTZ SNP 9 SNP 12
HTZ SNP2 et SNP3 1égerement plus déséquilibrés

Augmentations d'intensité

Baisses d'intensité

Conclusion

« SNP3-C
« SNP6-G
« SNP7-C
« SNP9-G
« SNP12-G
- SNP15-G

« SNP2-C
« SNP8-A
- SNP10-A
- SNP15-A

X satisfaisant
O non satisfaisant

Points de surveillance :
Apparition d’un pic non spécifique entre SNP3 et SNP4 (tres faible et non génant car hors bin)
Présence de quelques pics non spécifiques sur le Coriell 17 (trés faibles et non génants)

Lot validé

] Lot non validé

Par : Sandrine Noél le 16 avril 2025
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